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INTRODUCCION

Capsicum, a monophyletic genus within the Solanaceae family, comprises
approximately 43 species distributed across South and Central America,
with only five cultivated worldwide. All species are diploid, with two base
chromosome numbers: x = 12 and 13. Genome sizes within the genus vary
over fourfold, from 1.66 pg in C. lanceolatum to 7.2 pg in C. flexuosum.

In the absence of polyploidy, genome size evolution in Capsicum is largely
driven by the dynamic changes of repetitive DNA fractions. Two major
contributors to genome size variation are tandem repeats and dispersed
repeats.

METODOLOGIA

Lorem ipsum dolor sit amet, consectetuer adipiscing elit, sed diam
nonummy nibh euismod tincidunt ut laoreet dolore magna aliguam erat
volutpat. Ut wisi enim ad minim veniam, quis nostrud exerci tation
ullamcorper suscipit lobortis nisl ut aliquip ex ea commodo consequat.

Aenean vel imperdiet elit. Mauris interdum tortor quis commodo
bibendum. Cras hendrerit velit gravida faucibus blandit. Pellentesque
habitant morbi tristique senectus et netus et malesuada fames ac turpis
egestas. Nulla nisi ante, congue vitae volutpat at, ultrices sit amet augue.
Phasellus et ligula vel sem sagittis sollicitudin.

RESULTADOS

Fusce venenatis ultricies neque ac lobortis. Pellentesque habitant morbitris
senectus et netus et malesuada fames ac turpis egestas. Mauris vel suma
malesuada libero. Cras luctus dolor vitae velit finibus, sed malesuada orci
tincidunt. Pellentesque habitant morbi tristique senectus et netus et
malesuada fames ac turpis egestas. Etiam vulputate sit amet augue vitae
vehicula. Sed varius efficitur risus, eu pulvinar lectus luctus a.

Ut diam massa, commodo vitae elit in, elementum congue metus. Praesent
ac lorem blandit, tincidunt orci a, gravida est. Fusce egestas pretium feugia.
Sed turpis risus, posuere pharetra ornare eget, placerat vel urna duis aute
vel eum iriure dolor in hendrerit in vulputate velit esse molestie consequat,
vel illum dolore eu feugiat nulla facilisis.

..............

sit amet consectetur
Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing elit, sed

do eiusmod tempor incididunt ut labore et dolore magna.
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DISCUSION

Class aptent taciti sociosqu ad litora torquent per conubia nostra, per
inceptos himenaeos. Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing
elit. Vestibulum tortor ligula, pulvinar eleifend erat et, cursus scelerisque
eros. Donec tempor vitae augue in sagittis. Mauris ultricies, qguam eu
tempor accumsan, ipsum ex ultricies tortor, vel sagittis quam purus non
metus. Donec mollis felis diam, non euismod turpis elementum non.
Integer mi massa, scelerisque vitae est sed, auctor interdum quam.
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INTRODUCCION

Capsicum, a monophyletic genus within the Solanaceae family, comprises
approximately 43 species distributed across South and Central America,
with only five cultivated worldwide. All species are diploid, with two base
chromosome numbers: x = 12 and 13. Genome sizes within the genus vary
over fourfold, from 1.66 pg in C. lanceolatum to 7.2 pg in C. flexuosum.

In the absence of polyploidy, genome size evolution in Capsicum is largely
driven by the dynamic changes of repetitive DNA fractions. Two major
contributors to genome size variation are tandem repeats and dispersed
repeats.

METODOLOGIA

Lorem ipsum dolor sit amet, consectetuer adipiscing elit, sed diam
nonummy nibh euismod tincidunt ut laoreet dolore magna aliquam erat
volutpat. Ut wisi enim ad minim veniam, quis nostrud exerci tation
ullamcorper suscipit lobortis nisl ut aliquip ex ea commodo consequat. Duis
autem vel eum iriure dolor in hendrerit in vulputate velit esse molestie
consequat, vel illum dolore eu feugiat nulla facilisis.

Aenean vel imperdiet elit. Mauris interdum tortor quis commodo
bibendum. Cras hendrerit velit gravida faucibus blandit. Pellentesque
habitant morbi tristique senectus et netus et malesuada.

RESULTADOS

Fusce venenatis ultricies neque ac lobortis. Pellentesque habitant morbi

tristigue senectus et netus et malesuada fames ac turpis egestas. Mauris
vel malesuada libero. Cras luctus dolor vitae velit finibus, sed malesuada
orci tincidunt. Pellentesque habitant morbi tristique senectus et netus et
malesuada fames ac turpis egestas. Etiam vulputate sit amet augue vitae
vehicula. Sed varius efficitur risus, eu pulvinar lectus luctus a.

Ut diam massa, commodo vitae elit in, elementum congue metus. Praesent
ac lorem blandit, tincidunt orci a, gravida est. Fusce egestas pretium
feugiat. Sed turpis risus, posuere pharetra ornare eget, placerat vel urna.

Class aptent taciti sociosqu ad litora torquent per conubia nostra, per
inceptos himenaeos. Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing
elit. Vestibulum tortor ligula, pulvinar eleifend erat et, cursus scelerisque
eros. Donec tempor vitae augue in sagittis. Mauris ultricies, quam eu
tempor accumsan, ipsum ex ultricies tortor, vel sagittis quam purus.

LOREM
IPSUM

sit amet consectetur

Lorem Lorem
ipsum Lorem ipsum ipsum

dolor dolor sit amet dolor

sit amet sit amet Lorem ipsum dolor sit

amet, consectetur adipis-
cing elit, sed do eiusmod
tempor incididunt ut labore
et dolore magna aliqua.

LOREM
IPSUM

sit amet consectetur
Lorem ipsum dolor sit
amet, consectetur adipis-
cing elit, sed do eiusmod
tempor incididunt ut labore
et dolore magna aliqua.

Ut enim ad minim veniam,
quis nostrud exercitation
ullamco laboris nisi ut
aliquip.
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INTRODUCCION

Capsicum, a monophyletic genus within the Solanaceae family, comprises
approximately 43 species distributed across South and Central America,
with only five cultivated worldwide. All species are diploid, with two base
chromosome numbers: x =12 and 13. Genome sizes within the genus vary
over fourfold, from 1.66 pg in C. lanceolatum to 7.2 pg in C. flexuosum.

In the absence of polyploidy, genome size evolution in Capsicum is largely
driven by the dynamic changes of repetitive DNA fractions. Two major
contributors to genome size variation are tandem repeats and dispersed
repeats.

METODOLOGIA

Lorem ipsum dolor sit amet, consectetuer adipiscing elit, sed diam
nonummy nibh euismod tincidunt ut laoreet dolore magna aliguam erat
volutpat. Ut wisi enim ad minim veniam, quis nostrud exerci tation
ullamcorper suscipit lobortis nisl ut aliquip ex ea commodo consequat. Duis
autem vel eum iriure dolor in hendrerit in vulputate velit esse molestie
consequat, vel illum dolore eu feugiat nulla facilisis.

Aenean vel imperdiet elit. Mauris interdum tortor quis commodo
bibendum. Cras hendrerit velit gravida faucibus blandit. Pellentesque
habitant morbi tristique senectus et netus et malesuada fames ac turpis
egestas. Nulla nisi ante, congue vitae volutpat at, ultrices sit amet augue.
Phasellus et ligula vel sem sagittis sollicitudin.

DISCUSION

Class aptent taciti sociosqu ad litora torquent per conubia nostra, per
inceptos himenaeos. Lorem ipsum dolor sit amet, consectetur adipiscing
elit. Vestibulum tortor ligula, pulvinar eleifend erat et, cursus scelerisque
eros. Donec tempor vitae augue in sagittis. Mauris ultricies, guam eu
tempor accumsan, ipsum ex ultricies tortor, vel sagittis quam purus non
metus. Donec mollis felis diam, non euismod turpis elementum non.
Integer mi massa, scelerisque vitae est sed, auctor interdum quam.
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RESULTADOS

Fusce venenatis ultricies neque ac lobortis. Pellentesque habitant morbi
tristigue senectus et netus et malesuada fames ac turpis egestas. Mauris
vel malesuada libero. Cras luctus dolor vitae velit finibus, sed malesuada
orci tincidunt. Pellentesque habitant morbi tristique senectus et netus et
malesuada fames ac turpis egestas. Etiam vulputate sit amet augue vitae
vehicula. Sed varius efficitur risus, eu pulvinar lectus luctus a.

Ut diam massa, commodo vitae elit in, elementum congue metus. Praesent
ac lorem blandit, tincidunt orci a, gravida est. Fusce egestas pretium
feugiat. Sed turpis risus, posuere pharetra ornare eget, el eum iriure dolor
in hendrerit in vulputate velit esse molestie consequat, vel illum dolore eu
feugiat nulla facilisis.

Lorem ipsum dolor sit amet,
consectetur adipiscing elit.

Lorem ipsum dolor sit amet,

consectetur adipiscing elit. LOREM IPSUM
Lorem ipsum dolor sit
amet, consectetur
adipiscing elit, sed do
eiusmod tempor

incididunt ut labore et
dolore magna aliqua.

Ut enim ad minim
- - veniam, quis nostrud
exercitation ullamco

11 23 30 72 68 28 22 13 laboris nisi ut aliquip.

Lorem Lorem
ipsum Lorem ipsum ipsum
dolor dolor sit amet dolor
sit amet sit amet

LOREM IPSUM LOREM IPSUM

LOREM IPSUM LOREM IPSUM
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LOREM INTRODUCCION

IPSUM Capsicum, a monophyletic genus within the Solanaceae family, comprises
approximately 43 species distributed across South and Central America,

sit amet consectetur . . _ _ . _ . .
Lorem ipsum dolor sit with only five cultivated worldwide. All species are diploid, with two base
amet, consectetur adipis- chromosome numbers: x = 12 and 13. Genome sizes within the genus vary
cing elit, sed do eiusmod . .

‘ | ‘ tempor incididunt ut fabore over fourfold, from 1.66 pg in C. lanceolatum to 7.2 pg in C. flexuosum.

et dolore magna aliqua. ) ) _ _ _ )
In the absence of polyploidy, genome size evolution in Capsicum is largely
Ut enim ad minim veniam,

quis nostrud exercitation driven by the dynamic changes of repetitive DNA fractions. Two major
ullamco laboris nisi ut

aliquip. contributors to genome size variation are tandem repeats and dispersed.

METODOLOGIA

Lorem ipsum dolor sit amet, consectetuer adipiscing elit, sed diam
nonummy nibh euismod tincidunt ut laoreet dolore magna aliquam erat
volutpat. Ut wisi enim ad minim veniam, quis nostrud exerci tation
ullamcorper suscipit lobortis nisl ut aliquip ex ea commodo consequat.

Lorem Lorem Aenean vel imperdiet elit. Mauris interdum tortor quis commodo
ipsum Lorem ipsum ipsum bibendum. Cras hendrerit velit gravida faucibus blandit. Pellentesque
dolor dolor sit amet dolor habitant morbi tristique senectus et netus et malesuada fames ac turpis
sit amet sit amet egestas. Nulla nisi ante, congue vitae volutpat at, ultrices sit amet augue.

RESULTADOS

Fusce venenatis ultricies neque ac lobortis. Pellentesque habitant morbi
tristigue senectus et netus et malesuada fames ac turpis egestas. Mauris
vel malesuada libero. Cras luctus dolor vitae velit finibus, sed malesuada

LOREM IPSUM LOREM IPSUM C . . N
orci tincidunt. Pellentesque habitant morbi tristique senectus et netus et
malesuada fames ac turpis egestas. Etiam vulputate sit amet augue vitae
vehicula. Sed varius efficitur risus, eu pulvinar lectus luctus a.

LOREM IPSUM LOREM IPSUM Ut diam massa, commodo vitae elit in, elementum congue metus. Praesent

ac lorem blandit, tincidunt orci a, gravida est. Fusce egestas pretium
feugiat. Sed turpis risus, posuere pharetra ornare eget, placerat vel urna.

Donec tempor vitae augue in sagittis. Mauris ultricies, quam eu tempor
accumsan, ipsum ex ultricies tortor, vel sagittis quam purus non metus.
Donec mollis felis diam, non euismod turpis elementum non. Integer mi
massa, scelerisque vitae est sed, auctor interdum quam.
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